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Genetische Marker in der Sojazuchtung

1. LfL entwickelt DNA-Test fur Kreuzungsnachweis bei bayerischer Soja

Kreuzungserfolge “der Eltern”
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Kreuzung oder Selbstung? Material fur die Durchfuhrung Gelbild mit DNA-Muster

2. Wann bluht Soja - was sagt der Marker?

Bluhgene: Bluhgene:
R L A = DNA-Analyse der Blithgene:
E1/E3/E4 | | | | ' ' 16 E1/E3/E4 11 . . . .
EVESlod [ — 11 ErEves . | 10 FlUr die Hauptgene des BllUhzeitpunktes
EvExra —— 5 E1En | 5 (E1, E3, E4) wurden molekulare Marker
E1/e3/E4 I E1/e3/E4 1 : : :
1030+ | S o s S ——— entwickelt und die nachweisbaren Allele
TasEYES [N SR I T ety e — 3T mit den Felddaten verglichen.
e1-as/E3/e4 3 e1-as/E3/e4 1
ef-as’/E3/nha _ | 5 el-as’E3/na 5
el-as/e3/E4 12 e1-as/e3/E4 7
et-as/e3/ed | i e1-as/e3/ed 1
e1-as/e3/na _ 1 eT-as/e3/na 1
e1-f/EIEL 5 e 1-fS/E3/E4 .
e1-fsna/Ed T o1-fs/na/E4 P
el-fSYEed NN I o e 1-fS/E3/e4 >
oTIEYES NN IISI 12 eT/EES "
e1-n/E3/ed BTy e 1-nIE3/e4 11#;
nA/EYES [ S s —— nEVEs I 1
e — 3 e — >
0 10 20 30 40 50 60 70 80 0 20 40 60 80 100 120 140 160 180 -
Tage bis zur Blute (Bonitur 2016) Tage bis zur Hulsenreife (Bonitur 2016) sojabliiten
3. Analyse der genetischen Diversitat bel Soja
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zugrundeliegenden unterschiedlichen geo-
graphischen Herkunfte der Sojalinien.
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Sojastammbaum basierend auf DNA-Analysen Ziel: Markerbasierte Kreuzungsplane
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