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HelmholtzZentrum miinchen

Deutsches Forschungszentrum fiir Gesundheit und Umwelt

Institut fir Bodendkologie, Abteilung Experimentelle Umweltsimulation (EUS):
Dr. Harald Seidlitz

Biochemische Pflanzenpathologie - AG Pflanzlicher abiotischer Stress:
Dr. Dieter Ernst (L), Dr. Werner Heller

Institut fur Bodentkologie (IBO):
Dr. Andreas Albert, Dr. J. Barbro Winkler

... und weiltere
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Lehrstuhl fur Pflanzenernahrung: Prof. Urs Schmidhalter
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Landesanstalt fur Landwirtschaft, IPZ: Dr. Herz, Dr. Schweizer
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Messgrofden

Aufgabenverteilung

A Wachstumsverlauf

A Biomasse, Blattflache

A Photosynthese / Transpiration
A Pigmente

A Wasserpotential (Boden)

A Blattwasserpotential

A ExpressionsanalyseseTranskniptomtom =>LflfL
A Sekundare Inhaltsstoffe

A Komouaditatss>=LfL | L

A Wurzelexsudate
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Prinzip: Analyse differentiell ewrimierter Gene
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@ : nur in induzierten Pflanzen aktivierte,

Expressionsmuster d.h. differentiell exprimierte Gene

induziert
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2x normal Licht

Expositionskammern: oy erhihtes UV
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Expressionsanalyse: Probenahme

Beginn Trockenstress (12 Tage): Ende

Trockenstress Trockenstress
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Beprobungszeitpunkte waren abhangig vom Entwicklungsstadium:
- Mutante bei T2 4 Tage friher und ab T3 ca. 2 Wochen friher
- Probenumfang: 2x F  -1-Blatt, ab Trockenstress 4x
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Transkriptom

Strahlungs -

stre

Strahlungs -
& Trocken -
Trocken - S"ei
Die Gerste hat 40.000 Gene st
davon sind 8.000 Gene aktiv
Zunéchst: Kornfillungsphase
Analyse der
up - und down -
Regulation
aller Gene
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