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Kreuzungserfolge 
  

 Kreuzungsidentifikation 

Stammbaum Soja: 
Es konnte ein Stammbaum von 66 Soja-
sorten und 184 Genbanklinien basierend auf 
4.867 DNA-Markern berechnet werden. Zu 
sehen sind fünf Hauptcluster, die jeweils 
farblich unterschieden dargestellt sind.  
Die Farben der Beschriftung kodieren die 
zugrundeliegenden unterschiedlichen geo-
graphischen Herkünfte der Sojalinien. 
Blau markiert: aktuell genutzte Sorten  

DNA-Analyse der Blühgene: 

Für die Hauptgene des Blühzeitpunktes  
(E1, E3, E4) wurden molekulare Marker 
entwickelt und die nachweisbaren Allele 
mit den Felddaten verglichen. 

Sojablüten 

DNA-Muster 
der Eltern 

Blühgene: Blühgene: 

Sojabohnen aus der Genbank 

Finanzierung: LfL sowie Projektförderung des StMELF und BMEL/BLE 

Sojastammbaum basierend auf DNA-Analysen 

Bearbeitung u. a.:  
IPZ 1b: Dr. G. Schwertfirm, Dr. B. Büttner 
IPZ 4a: Dr. C. Riedel, S. Gellan, Dr. J. Eder sowie Soja-Züchter Bayern 
Techn. Assistenz/Genomanalyse: A. Barth, P. Greim , A. Jestadt, S. Wüllner 

1. LfL entwickelt DNA-Test für Kreuzungsnachweis bei bayerischer Soja 

2. Wann blüht Soja – was sagt der Marker? 

Ziel: Markerbasierte Kreuzungspläne 


