Wissen
fiir alle!

WISSENSCHAFTSTAGE
25.-28. November 2017

17. MUNCHNER

Genetische Marker In der Sojazichtung

LfL entwickelt DNA-Test fur Kreuzungsnachwels bel bayerischer Soja
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Kreuzungsidentifikation
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Material fur den DNA-Test

Kreuzung oder Selbstung?

DNA-Test flur Reifezeit: Bluht die Soja in Bayern und reift sie rechtzeitig ab?
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Sojabliten

Stammbaum-Analyse zur Bestimmung der genetischen Diversitat bel Soja
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Japan Elite material

Asian group
Japan, China, Korea

Old European
varieties

Sojabohnen aus der Genbank
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Stammbaum Soja:
. - | Es konnte ein Stammbaum von 66 Sojasorten und
i u ) - 184 Genbanklinien basierend auf 4.867 DNA-
[ FRia - 17 I ' ' Markern berechnet werden. Zu sehen sind funf
el L (LI et (e T | T A Hauptcluster, die jeweills farblich unterschiedlich
LI |7 il (L8 1 Tiadmatin 100 [ L | dargestellt sind.

il L [ | Die Farben der Beschriftung kodieren die unter-
il i e schiedlichen geographischen Herklnfte der Soja-
e linien. Der blaue Rahmen definiert den aktuell ge-
nutzten Sortenpool.
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Sojastammbaum basierend auf DNA-Analysen
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Projekttrager Bundesanstalt
fur Landwirtschaft und Erndahrung

Ziel: Markerbasierte Kreuzungsplane

Dr. Schwelizer, Dr. Buttner, Dr. Schwertfirm / LFL AG-Genomanalyse
Dr. Eder, Dr. Riedel, S. Gellan / LfL AG-Soja

A. Barth, P. Greim, A. Jestadt, S. Wiullner / Techn. Assistenz AG-Genomanalyse

Finanzierung: LfL sowie Projektforderung des StMELF und BMEL/BLE
guenther.schweizer@LfL.bayern.de

4 i
y |
e
“\‘ ‘;
|
| 4
| . | Yy -
| N \ | .
| s | N
( N » | .
L y
N N
1 ’
8 ] f: B
i | i 1
A 9
< | 9 |
. 1 d b |
|-y " 4 b
f - ) y - |
i ¥ y | N
‘ 1 \
| - . d

N Pflanzenbau




