Tabelle 1: Energiedichte und Néahrstoffgehalte der Kérnerhirse (bei 88 % TM) im Erntejahr 2022, Mittelwert fur jeden Standort (iber 16 Genotypen) und Genotyp (liber 2 Standorte)

N MEcgefiaget  MEschwein XP Lys Lys Met Met Met+Cys Thr Trp Leu lle Val Arg His Phe XF aNDFom ADFom XS NfE XA Ca P VP XL
MJ/kg MJ/kg g/kg g/kg /100 g XP g/kg g/100 g XP a/kg a/kg a/kg g/kg g/kg g/kg g/kg g/kg g/kg o/kg o/kg g/kg o/kg g/kg g/kg o/kg g/kg g/kg g/kg
Standort (Slfr?t‘g’f‘fgiﬂgﬁ) 62 1351 13,68 79 1,74 2,10 1,31 1,66 2,66 246 088 1027 296 372 290 173 385 21 102 44 661 734 12 018 172 051 33
'(:é%r;';ﬁgsgrr;) 59 13,51 13,59 73 1,67 2,17 1,18 1,61 2,41 230 073 964 269 341 263 156 3,53 25 93 43 673 739 13 017 314 0094 31
'}\("(')trtﬁg’;’ﬁlrrtse 121 1351 13,64 76 1,71 2,14 1,25 1,64 2,54 238 080 997 28 357 277 165 3,69 23 08 43 667 736 13 017 241 0,72 32
'&"g:ﬁg’;’ﬁ\gisl 105 1373 14,26 76 2,43 3,19 1,57 2,06 3,37 282 060 939 270 376 - - - 21 - - 664 734 12 016 282 0,56 37
wltrtfé"r‘(sgz ont 403 12,59 13,71 116 3,12 2,69 1,72 1,48 4,18 312 140 7,18 369 4,69 - - - 26 - - 609 709 15 032 356 216 14
Genotyp  RGT Icebergg 8 1352 13,61 76 1,66 2,09 1,21 1,60 2,54 232 075 1000 277 352 268 1,62 3,63 23 92 42 674 740 12 017 250 0,75 29
RGT Dodgge 7 1366 13,72 79 1,65 1,99 1,24 1,57 2,53 244 083 1064 298 371 279 1,72 397 21 92 41 667 733 12 015 251 0,85 35
RGT Huggo 8 1349 13,63 75 1,62 2,06 1,19 1,59 2,44 226 073 990 273 342 265 161 359 22 93 43 671 740 12 019 244 0,73 31
Farmsugro 180 6 13,05 13,51 79 1,79 2,15 1,29 1,63 2,55 246 085 1143 302 377 28 169 390 25 113 69 635 730 15 016 248 0,74 31
Arabesk 8 1373 13,71 79 1,75 2,12 1,31 1,66 2,62 246 085 1060 296 370 28 1,71 386 22 91 37 674 732 13 018 260 0,78 34
Albanus 8 13,80 13,72 76 1,74 2,20 1,29 1,70 2,57 239 080 1018 277 355 279 164 3,63 22 91 34 680 735 13 019 259 078 34
Arsky 8 13,54 13,65 75 1,60 2,03 1,14 1,53 2,42 231 076 981 275 347 266 163 364 22 93 45 672 741 12 019 242 0,73 31
ES Willy 8 1368 13,73 76 1,76 2,21 1,25 1,65 2,54 238 079 98 28 353 28 165 3,64 22 95 40 667 733 14 018 250 075 36
Margo 8 13,56 13,66 75 1,67 2,13 1,22 1,63 2,48 235 080 979 278 350 2,70 1,63 3,65 22 96 4 670 739 12 018 249 075 28
KWS Lupus 8 13,35 13,56 71 1,63 2,18 1,17 1,64 2,37 222 072 908 260 329 257 153 340 23 94 42 672 745 12 018 234 0,70 28
GK Emese 8 1305 13,54 82 1,78 2,06 1,25 1,52 2,63 253 085 1086 312 38 294 1,75 4,09 24 119 71 631 728 14 013 230 0,69 32
ASM-DS-D1 8 1357 13,60 74 1,73 2,24 1,30 1,76 2,61 235 08l 948 271 349 273 161 345 25 08 36 678 739 13 018 224 067 30
ASM-DS-R1 8 1361 13,67 78 1,78 2,18 1,29 1,65 2,57 246 08 983 290 370 290 169 3,80 23 100 40 667 732 13 019 243 0,73 34
STH 20003 8 1358 13,62 75 1,77 2,26 1,31 1,75 2,57 240 085 941 275 353 278 162 353 24 101 35 677 738 12 018 248 0,74 30
STH 18120 8 1342 13,61 77 1,76 2,17 1,28 1,65 2,62 245 083 998 28 363 28 167 371 24 102 43 659 732 14 020 227 0,68 33
RHS 2112 4 1344 13,67 75 1,63 2,05 1,23 1,63 2,53 231 08l 968 28 352 275 167 367 20 100 43 665 742 11 018 165 0,50 32
SEM 121 0,02 0,01 043 001 0,01 0,01 0,01 0,01 001 001 006 002 002 002 001 003 020 0,82 0,94 1,34 056 009 003 007 002 026
P-Werte  Standort 0,7137  <,0001 <0001 <0001 <0001 <0001 <,0001 <0001 <0001 <0001 <0001 <0001 <0001 <0001 <,0001 <0001 <0001 <0001 <0001 <0001 <0001 <0001 0,2557 <0001 <,0001 <,0001
Genotyp <0001  <,0001 <0001 <0001 <0001 <0001 <,0001 <0001 <0001 <0001 <0001 <0001 <0001 <0001 <,0001 <,0001 <0001 <0001 <0001 <0001 <0001 <,0001 0,0150 0,2917 0,2917 <,0001
Standort*Genotyp <0001  <,0001 <0001 00195  0,0004  0,0102 <,0001 0,0001 <0001 0,0008 <,0001 <,0001 <0001 <0001 00006 <0001 <0001 00046 <0001 <0001 <0001 <0001 0,4713 04909 04909 <,0001
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