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Ansprechpartner fur Ruckfragen:

Dem Klimawandel gewachsen sein .

Identifikation von Stresstoleranzgenen fiir
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Genexpressionsanalyse mit Hochdurchsatz-Sequenzierung:

Hochparallele Analyse der Genexpression aller Gerstengene im Vergleich von Trockenstress zur bewasserten Kontrolle

06 Tage Trockenheit (Barke T5: Trocken — Kontrolle) 11 Tage Trockenheit (Barke T7: Trocken — Kontrolle)
il Phoy mte. | -1 i PhogRgtem | Jedes Kastchen reprasentiert den Funktionszustand ein einzelnes
Z\ Phofifan e cn—;—*«“? . f cn,omp,,st\ /\ Phé%ew:@\ redox chain 'ci:"f"@-ﬁdx f cmomplast\ Gens im komplexen Zusammenspiel eines Stoffwechselweges
e ; ; T N lbuiose 1,5-P, - 0 8 it | [ toam| | off MRibulose 1,5-P, (z.B. Photosynthese/(light reactions; gelb markiert).
E B : \ o ; - ~ & " 'ig =-' e | Glutamine
=) e v -= Fdx‘ - v - g = EE. o '= Fdx‘..: '=l=.
E L [ ™ . ..| e g I 1 = (etin QW en | CPuE o Rl b " h —spoiai | Die Starke der Genexpression ist durch ihre Farbe dargestellt:
;:5 HO f:‘,‘: 3.posm0- S0 - O *2F i, -3 g HO | EE'-- .-.. ;.g W e }POSphO‘ o] “ Oz *2Fdig, piebGenc?ktivitat ilzn (\j/_ergljzleigh vcl)jn ;’rocke.nstress zu Bewassert
or | Catee» o % 74 emorapiast avcorss M o |Gl L oLl e avcerss S st bunt dargestellt, die Farben bedeuten:
N WE wrongd ) / m,,ko':ds ! ADP " +"'§§='§:E aop e B 1 o thv,,ko':ds = \ Il je mehr ,,blau” desto hochreguliert, [l je ,,roter” desto
TN : ADP «| E———— - " ohoion  E88 N M e ADP «| (Y ——————— herunterreguliert ist die Genexpression des jeweiligen Gens.
EE:R‘ ) i &”” | _ : ’y f@ fam - &“" I — : J/ Beil weilRen Kastchen ist die Genexpression im Vergleich von
. 05" < QY = Trockenstress zur Kontrolle unverandert.
 wREaR" Gmm \ K 'Nm = ..='====..me15 Cm lecolate \ f m
o Rboss S8 o1 20 0) 0, | Glutamate NAD*NADH i Xwosf:u;o:e SR 2P 03) I Ot NAD*NADH e
Seddwy:lu;;e7ﬂ :i. cm:. | ...l y Hy0, « l- P Methyien Sedohemulose?? .l cm:. (K .35' ) HyOy « ’==- - o v 3
Sedoheptulo. . %7-2P 4 IAT:-:GA(;?’.:. NAQ» | | a H‘ -folate Sodohmuio 7—2P lAl::lGA(t Eig NAQ_ L g— L] - folate
?nZ::: \:::“m. REI;UGTDI :'. @w) ARE ‘ 0+ s NHy E:::::.::: ’RB-:“mm” REOUCTON ’ E%; i ADH| H;O s NHy '
ek g\ a9 | ~- Bt |5 AN |
. o: [0AP ¢5) C;gp‘,.‘,’ e = :-: . (6AP (5) oARL ¢’ | =
;.; =: - = | @0@) K : ,/ k s J ==: ‘s " = | (xﬁ) k Peroxisome J K Mitochondrio J
' -mw Chloroplast, ) . : mtﬁ) Chioroplast, 1. Tag Wiederbewdasserung
Calvin cycle Q@ stroma Photorespiration Calvin cycie @ stroma Photorespiration (Barke T8: Trocken — Kontrolle)
Die Genexpressionsanalyse Uber die Die Strategie der Pflanze zur Uberwindung einer Praxisergebnisse:
Trockenstressperiode hinweg zeigt, wie eine Sorte Trockenstress-Phase kann mit Hilfe der vorgestellten Fir 107 Kandidatenaene konnten
Ihren Stoffwechsel sehr stark herunterfahrt. Technik molekular exakt analvsiert und die . "g .
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: . . : . g 220 Selektionsmarker fur Smart-Breeding
Zunahme der Farbe ,rot” von 6 nach 11 Tagen involvierten Gene als Selektionsmarker fiir die -
=20 erlIONSMAlRe] Programme entwickelt werden
Trockenhelt, sie verfallt in eine Art Ausharre-Position, Zichtung verfiigbar gemacht werden. d '

um dann aber, nach Wiederbewasserung (kl. Bild), sofort
wieder die Stoffwechselaktivitat in einzelnen Genen
hochzufahren (Zunahme von ,blau®).

In einer Landsortenanalyse an spanischen
Landgersten konnten zudem neue Allele
eines Invertasegens identifiziert werden.

Entwicklung von genetischen Selektionsmarkern fur die Zuchtung:

Resequenzierung von Kandidatengenen,

fiir Assoziationsstudie und Genkartierung Fluidigm Genotypisierung an der LfL Fluidigm SNP-Marker-Analyse
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Umsetzung der SNPs
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. 4 Marker x 192 Ptlanzen Jeder Punkt zeigt an, welche der 192
Haplotyp-spezifische SNP-Marker 4608 Datenpunkte/Ansatz

Sorten das gewunschte T- oder C-Allel
tragen.

Im Rahmen des StMELF-Projektes konnten fur 107 Trockenstress-relevante Kandidatengene
220 haplotyp spezifische SNP-Marker fur die Marker-Selektion zur Verfugung gestellt werden.

Dieses Projekt wird vom Bayerisches Staatsministerium far Ernahrung, Landwirtschaft und Forsten finanziert (Bay. StMELF), KL/08/06 u KL/12/06



